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Es la base de datos mas completa Los protocolos son escritos por

\ de protocolos de laboratorios en ‘ especialistas y revisados por editores
ciencias de la vida y biomédicas; C4 distinguidos es areas especificas los

4 compila los métodos de los E usuarios pueden encontrar el
protocolos y ofrece a los protocolo  correcto  para la

A tigad 30 afos d configuracion de su laboratorio,
invesgigdorespl) anos ce eliminando  la  necesidad de

confianza y la posibilidad de comprometerse 0 encontrar
reproducirlos paso a paso. "soluciones alternativas"

® Bioquimica, Bioinformatica, Biotecnologia, Investigacion
sobre el cancer, Biologia Celular.

® Genética/Gendmica, Imagenes/Radiologia, Inmunologia,
Enfermedades infecciosas, Microbiologia.

® Medicina molecular, neurociencia, Farmacologia/Toxi-
cologia, Ciencias de las plantas, Ciencia de las proteinas. 'I

-

® Contiene casi 40 afos de contenido de protocolos.

® Contenido confiable y de calidad que incluye la
serie aclamada por la critica Methods in Molecular
Biology, editada por John M. Walker.

® Nunca se elimina ninguin protocolo de la coleccion,
sino que se agregan versiones alternativas.

@ Para los investigadores:
== Amplitud y profundidad incomparables.
= Calidad.
== Ahorro de tiempo.
® Para bibliotecarios:
== Aumente la productividad de la investigacién, brindando a
sus usuarios protocolos confiables y reproducibles.
= Minimice la cantidad de recursos que tiene que administrar.
= Puede respaldar los proyectos de sus investigadores.




